
A7 A3 A5 B6 B8 B4 B10 B9 B2 B1 A6 B3 A1 A4 B11 B5 B12 Cd1mCd10m Cm8 A2 Cd6mCd12mCd5m Cd9m Cm3 Cm6 Cd13m Cm5 Cd16m Cm1 Cm4 Cd4m Cm7 Cm2 Cd7mCd15mCd11mCd8m Cd3m Cd2m B7 Cd14m

1 FHL3 1p34.3 0.111 0.463 0.056 0.22 0.64 0.017 -0.09 -0.24 0.286 0.1 -0.05 -1.38 -1.02 0.405 -0.89 -0.89 -0.93 -1.3 -0.63 -1.28 -1.12 -0.07 -0.8 -0.13 0.116 -0.44 -0.27 -1.6 -0.4 -1.49 -0.19 0.469 -1.11 -0.31 -0.35 -1.11 -0.61 -0.01 -0.66 -0.35 0.069 -0.07 -0.44

2 DSTYK 1q32 0.145 -0 0.104 -0.17 -0.35 0.052 0.181 0.667 0.187 0.066 -0.47 -0.05 -0.83 -0.49 -1.87 -0.4 -0.24 -1.9 -2.48 -0.55 -3.4 -1.61 -3.57 -2.84 -1.52 -1.19 -0.96 -4.33 -0.56 -1.23 -1.29 -0.72 -0.92 -0.91 -0.96 -0.51 -1.4 0.078 0.431 0.749 -1.83 -0.18 -2.09

3 SLC32A1 20q11 -0.11 0.097 0.111 -0.03 -0.13 -0.09 0.181 0.317 0.081 0.252 -0.12 -0.24 -0.64 -0.14 -0.64 -0.03 -0.35 -0.56 -0.9 -1.01 -1.85 -0.54 -1.5 -0.03 -0.86 0.323 -0.05 -1.07 -0.02 -0.77 -0.65 -0.44 -0.24 -0.28 -0.69 -0.68 -0.04 -0.83 -1.04 -1.18 -0.81 -0.42 -0.57

4 DIO2 14q24.2-q24.3 0.394 0.202 0.29 0.16 0.13 -0.05 0.165 0.266 0.131 0.07 0.117 0.464 0.039 -0.42 -0.35 -0.35 -0.45 -0.15 -0.36 -0.56 -0.29 -0.19 -0.53 -0.45 -0.59 -0.18 -0.32 -0.12 -0.04 -0.05 -0.33 -0.3 -0.16 -0.47 -0.18 -0.32 0.146 -0.17 0.112 0.2 -0.19 0.441 -0.28

5 SHROOM1 5q31.1 U 0.251 0.393 0.159 0.218 0.172 -0.12 0.399 0.388 0.274 0.375 0.127 -0.06 -0.68 -0.15 -0.78 -0.58 -0.44 -0.55 -0.26 -0.5 -0.99 0.315 -0.25 -1.14 -0.64 0.361 -2.05 -0.13 -0.89 -0.54 -0.38 0.031 0.122 -0.25 -0.54 -1.03 0.221 -0.21 -0.38 -0.76 -0.46 -0.14 -0.7

6 COL11A2 6p21.3 0.383 0.32 0.21 0.207 0.137 0.217 0.314 0.27 0.191 0.217 -0.02 -0.41 -0.13 -0.34 -0.2 0.053 -0.48 0.032 -0.25 0.154 -0.47 -0.42 -0 -0.25 -0.28 0.141 -0.46 -0.29 -0.23 -0.61 0.298 0.08 0.377 -0.17 0.119 -0.29 0.188 0.2 -0.03 0.076 0.21 0.049 -0.17

7 RAB11A 15q22.31 0.523 0.379 0.438 0.451 0.364 0.417 0.303 0.542 0.283 0.193 0.262 0.151 0.438 0.264 0.089 0.057 -0.25 -1.07 -1.17 0.078 -0.47 -0.19 0.018 0.802 -0.22 -2.34 -0.73 -1.16 -0.24 -0.46 -0.03 0.337 -0.03 -0.65 -0.07 0.275 -0.59 -0.96 -0.17 -0.34 -0.48 0.058 0.247

8 CAPNS1 19q13.1 0.489 0.605 0.371 0.583 0.276 0.489 -0.03 0.851 0.458 0.151 0.366 0.88 0.572 0.959 0.474 -1.02 -1.69 0.071 -0.68 0.086 -0.56 0.505 0.091 0.295 -1.35 -1.91 -1.55 -2.96 -1.36 0.481 0.131 0.642 0.149 0.095 -1.2 0.002 0.017 -0.96 -0.01 0.025 -0.74 -1.29 -0.46

9 F12 5q35.3 U 0.644 0.153 0.143 0.814 0.263 0.106 0.921 0.414 -0.06 0.681 0.602 0.098 0.933 0.87 0.331 -0.9 -1.5 -1.63 -0.4 -0.13 -2.41 -0.57 0.71 -0.12 -2.22 -2.28 -1.16 -1.69 0.253 -0.56 0.059 -1.99 0.061 -0.69 0.044 -0.46 -0.37 0.009 -1.03 0.822 -0.14 -1.22 -0.33

10 TKTL2 4q32.2 0.437 0.441 0.203 0.29 0.293 0.142 0.319 0.847 0.557 0.348 0.088 -0.25 0.07 -0.05 -0.1 -0.33 0.246 -0.24 -0.94 -0.24 -0.68 0.666 -0.88 0.152 0.008 -1.32 -0.18 -0.86 -0.34 -0.47 0.23 0.187 -0.2 -0.43 -0.45 -0.8 -0.02 0.075 -1.36 0.015 0.543 0.2 0.223

11 SOX3 Xq27.1 0.122 0.067 0.317 0.088 0.006 0.257 0.103 0.588 0.213 0.094 0.257 0.586 -0.11 0.273 0.443 0.227 -0.82 -0.53 -0.54 -0.74 -1.15 -0.46 -1.16 -0.23 0.494 -0.75 -1.1 -0.8 0.309 -0.36 -0.07 -0.67 0.012 0.105 -0.96 -0.48 -0.14 -0.8 -1.1 -0.17 -0.5 -0.16 0.419

12 CCDC94 19p13.3 0.248 0.409 0.562 0.852 0.094 0.433 0.676 0.741 0.608 0.764 0.21 0.49 -0.52 0.193 0.081 0.7 -0.73 -1.05 -0.31 -0.33 0.073 0.149 0.131 0.357 -0.05 -0.1 -0.89 -0.83 0.617 -0.84 0.021 0.672 -1.35 -0.08 -0.18 -1.66 0.167 -0.14 -0.06 -0.49 -0.45 -0.21 -0.62

13 IRF2BP1 19q13.32 0.293 0.243 0.299 0.273 0.125 0.312 -0.02 0.211 0.384 0.604 0.307 -0.01 0.289 2E-04 -0.68 0.146 -0.5 -0.23 -0.36 0.109 0.144 0.893 -0.03 0.143 -0.26 0.081 -0.22 0.056 -0.64 -0.27 -0.62 -0.62 -0.74 -0.11 -0.18 -1.08 -0.46 -0.12 0.571 -0.51 -0.56 0.093 -1

14 HIST1H2AI 6p22.1 S 0.238 0.503 0.507 0.405 0.539 0.838 0.218 1.254 0.541 0.248 0.725 0.568 -0.45 0.102 0.132 0.417 0.02 0.851 -0.73 0.046 -0.86 0.217 -0.37 -0.16 0.059 -1.46 -1.31 -1.24 -1.39 -0.53 -0.58 -1.51 -1.15 0.761 0.299 -0.34 -0.65 -0.11 -0.13 -1.04 -0.79 -0.2 -0.22

15 KIAA1143 3p21.31 0.18 0.274 0.071 0.262 -0.09 -0.02 0.393 0.03 -0.14 -0.03 -0 0.12 -0.35 0.314 0.461 -0.19 0.09 -0.15 -0.39 -0.45 -0.28 -0.49 -0 -0.23 -0.29 -0.36 -0.93 -0.91 -0.27 -0.39 -0.39 -0.28 -0.73 -0.44 -0.75 -0.85 -0.45 -0.5 -0.33 -0.85 -0.12 -0.18 -0.51

16 PCBP3 21q22.3 U 0.056 -0.04 0.05 0.083 0.057 0.118 -0.02 -0.21 0.053 -0.05 0.249 0.065 0.247 -0.23 -1.09 -0.18 -0.11 -0.23 -0.47 -1.01 -0.66 -0.21 -0.22 -0.26 -0.52 -0.65 -0.73 -1.11 -1.03 -0.49 -1.09 -1.35 -0.31 -1.19 -1.34 -1.09 -0.48 -0.6 0.238 -1.57 -0.72 -0.4 -0.53

17 THBS2 6q27 -0.01 0.068 0.047 0.176 -0.02 -0.23 0.075 -0.06 -0.1 0.192 0.076 0.059 -0.41 -0.16 -0.87 0.1 -0.39 -0.24 -0.24 -0.9 -0.06 -0.95 0.036 -0.22 -0.77 -0.99 -1.63 -1.21 -0.13 -0.27 -0.8 -1.1 -0.49 -0.86 -1.18 -0.09 -0.18 -1.1 0.022 -0.92 -0.76 0.072 -0.72

18 MLC1 22q13.33 0.274 0.778 -0.24 0.142 0.83 0.402 -0.24 1.381 0.062 0.952 0.506 1.397 0.507 0.731 -1.12 -0.2 -0.94 -1.13 -2.07 -1.13 -1.31 -0.85 0.259 0.045 -0.46 -1.27 -2.88 -0.63 -0.6 0.2 -1.37 -0.48 -0.66 -1.35 -0.81 -0.13 -0.79 -0.68 -0.82 -0.13 -0.76 -0.14 -0.23

19 PPP2R3B Xp22.3 and Yp11.3 0.174 0.163 0.171 0.3 -0.26 -0.1 -0.13 0.491 0.261 0.136 0.153 0.23 -0.3 -0.17 -0.31 0.058 -0.17 -0.91 -1.48 -0.98 -0.24 -0.84 -0.29 0.026 -0.67 -1.29 -1.29 -0.81 -0.58 -0.16 0.375 0.105 -0.28 -0.65 -0.24 -0.42 -0.53 -0.59 0.48 -0.44 -0.7 -0.48 -0.51

20 IRS1 2q36 0.323 0.199 0.314 0.22 0.228 0.104 0.44 0.499 0.223 0.277 0.44 0.321 0.189 0.181 0.239 -0.07 -0.25 0.058 -0.39 -0.19 -0.76 0.054 -0.07 0.05 0.117 0.451 -0.01 -0.21 -0.48 -0.31 -0.23 0.237 -0.02 0.237 -0.11 0.136 -0.13 0.217 -0.01 0.088 0.168 -0 -0.14

21 RXRB 6p21.3 SI 1.091 0.826 0.856 0.896 0.672 0.584 0.508 1.201 0.758 0.485 0.899 0.572 0.524 0.612 -0.42 0.048 -1.25 0.124 -0.43 -0.29 0.191 0.403 0.114 -0.17 0.117 -0.42 -0.51 0.28 0.074 -0.05 0.447 -0.44 -0.53 0.245 -0.4 0.568 0.105 -0.11 0.987 0.037 -0.68 -0.12 -0.14

22 PTPN18 2q21 0.258 0.231 0.108 0.15 -0.06 -0.12 -0.11 -0.05 0.152 0.024 0.253 0.686 0.677 0.758 0.783 -0.44 -1.35 -0.46 0.163 -0.1 -0 0.223 -0.04 0.56 -0.07 0.499 0.228 0.114 0.037 -0.49 0.128 0.531 -0.05 0.251 -0.71 0.688 -0.04 0.487 0.982 -0.12 0.167 -0.51 0.037

23 BBS5 2q31 0.313 0.066 0.136 0.175 0.034 0.114 -0.53 0.047 0.538 0.601 1.01 -0.37 -0.48 -0.54 -0.46 0.417 -0.75 -0.05 0.194 -0.35 0.471 0.418 0.633 0.293 0.289 0.909 0.642 -0.24 -0.37 0.599 0.885 -0.16 0.114 -0.13 -0.19 0.61 -0.05 -0.42 -0.1 -0.57 0.32 0.202 -0.02

24 SAMD9 7q21.2 0.465 0.502 0.393 0.541 0.198 -0.03 0.505 0.443 0.423 0.383 0.612 -0.16 -0.29 -0.27 -0.39 -0.39 -0.47 0.613 0.141 -0.17 0.01 0.247 0.751 0.266 -0.2 0.789 -0.34 -0.06 -0.12 0.552 0.43 0.193 0.178 0.109 0.272 1.018 0.481 -0.05 0.029 0.08 -0.43 -0.11 -0.18

25 UEVLD 11p15.1 0.177 0.105 -0.14 -0.17 -0.19 -0.17 -0.01 0.653 0.363 -0.37 0.167 0.243 0.25 0.209 0.188 -0.4 -0.33 0.027 0.235 0.262 -0.2 -0.66 -0.25 -0.13 -0.28 0.017 0.259 -0.63 0.045 0.018 0.172 -0.14 -0.14 -0.47 0.21 -0.07 -0.22 -0.27 -0.28 0.02 0.017 -0.19 0.037

26 KCNE1 21q22.1-q22.2 -0.06 0.127 -0.02 -0.06 0.125 0.482 0.39 -0.83 0.189 0.187 0.145 0.735 0.641 0.586 0.841 0.099 0.094 0.014 0.841 -0.39 -1.09 -0.06 -0.62 0.503 0.306 0.859 1.259 -0.89 0.56 -0.53 -0.35 -0.25 -0.19 -0.6 0.506 -0.17 -0.33 -0.31 0.466 -0.71 0.007 -0.08 -0.13

27 HMGN1 21q22.3 U 0.253 -0.09 -0.32 0.634 0.279 -0.44 -0.64 -0.95 1.297 -0.05 0.49 0.808 0.793 0.902 1.135 -0.01 -0.04 0.347 -0.06 -2.15 -0.01 -1.85 -0.44 0.091 1.407 -1.09 0.035 -2.56 -0.07 -0.33 -0.08 -0.98 -0.92 -0.16 -0.07 -0.39 -1.19 -0.93 0.748 -0.09 -0.33 -0.66 -0.5

28 TMEM30A 6q14.1 0.243 -0.15 0.176 0.123 0.227 -0.08 0.054 0.335 0.662 -0.5 -0.05 0.988 0.886 0.745 1.055 -1.15 -0.68 -0.36 0.456 -0.29 -0.29 0.731 -0.47 0.207 0.542 0.249 0.27 -0.04 -0.4 0.646 -0.55 -0.25 -0.15 0.328 -0.36 -0.22 -0.33 -1.35 -0.26 -0.15 0.244 -0.06 -0.03

29 VPS8 3q27.2 -0.07 -0.03 -0.02 -0.28 0.089 -0.13 -0.05 -0.25 -0.3 0.191 -0.2 0.371 0.289 0.374 0.437 0.103 -0.98 0.076 0.117 -0.14 -0.05 -0.09 0.443 -0.95 0.46 0.879 0.283 -0.33 -1.18 -0.15 0.1 0.116 -0.04 0.163 -0.11 0.141 0.119 -0.8 -0.05 0.275 0.723 0.157 0.016

30 SAAL1 11p15.1 -0.61 -0.23 -0.2 -0.02 -0.25 -0.28 -0.14 0.395 0.08 0.198 -0.03 0.863 0.883 0.965 1.14 0.224 1.364 -1.87 -0.02 0.382 2.422 -1.76 0.689 0.076 0.38 -0.52 -2.26 -0.15 -1.78 -0.26 -0.09 -0.54 -0.35 -0.15 0.727 0.072 -0.14 0.275 -1.39 -0.11 -0.49 -0.19 0.234

31 EEF1A1 6q14.1 0.092 -0.11 -0.35 -0.23 -0.39 0.016 0.085 0.502 -1.09 -0.03 1.244 2.022 1.496 1.89 1.874 -0.47 1.963 -0.33 1.073 0.962 1.496 0.508 0.114 -0.1 0.471 -1.97 0.035 -0.6 1.668 0.351 1.188 -0.14 -0.01 -0.8 0.193 0.383 -0.82 -1.29 0.07 -0.12 -0.8 -0.98 -0.12

32 SEMA5B 3q21.1 -0.13 -0.33 -0.29 -0.35 -0.4 -0.09 -0.6 -0.45 -0.38 -0.09 4E-04 0.434 0.024 0.177 0.57 0.62 0.112 -0.01 0.934 0.059 -0.49 0.624 -0.09 -0.18 0.341 0.186 1.211 0.888 0.675 0.327 0.329 0.219 0.259 0.201 0.666 -0.28 -0.02 -0.21 0.936 -0.08 -0.1 -0.12 0.283

33 TGS1 8q11 0.038 -0.13 0.044 -0.38 -0.01 -0.11 -0.15 -0.18 -0.17 -0.07 -0.13 0.384 0.041 0.158 0.259 0.315 0.841 0.132 -0.07 0.275 -0.34 0.62 0.279 0.352 -0 0.204 0.376 0.115 0.378 0.146 -0.35 0.193 0.35 0.208 0.44 -0.32 0.251 -0.03 0.52 0.083 0.635 0.381 0.293

34 MTFR1 8q13.1 U -0.19 -0.12 -0.04 -0.17 0.014 0.016 -0.08 0.148 -0.17 -0.24 -0.15 0.176 0.363 -0.39 1.038 0.134 0.722 0.688 0.211 0.654 0.473 0.643 0.452 -0.39 0.017 0.502 0.642 0.43 1.389 0.222 -0.19 0.112 0.545 0.925 0.595 0.823 0.086 0.157 1.168 0.081 0.034 0.045 0.216

35 VPS13B 8q22-q23 U -0.13 -0.02 -0.1 -0.1 0.121 -0.03 0.101 -0.05 0.065 -0.04 -0.1 0.091 0.022 0.056 -0.12 0.072 0.52 0.416 0.233 0.021 -0.01 0.486 0.528 0.673 0.522 0.213 0.453 0.475 0.381 0.383 0.077 0.405 0.411 -0.03 0.18 0.357 0.177 0.312 0.354 0.024 0.476 0.161 0.12

36 NCOA2 8q13.3 U -0.09 -0.22 0.014 -0.3 -0.07 0.151 0.032 -0.27 0.003 -0.09 0.134 -0.28 -0.02 -0.66 -0.27 0.272 0.552 0.361 0.112 0.335 -0.62 0.425 0.634 0.445 0.509 1.097 0.769 0.123 -0.08 0.261 -0.16 0.531 0.356 0.132 0.697 0.398 0.087 0.797 0.899 0.102 0.444 -0.12 0.227

37 WWP1 8q21.3 -0.06 -0.09 -0.1 0.184 -0.05 -0.01 -0.11 0.213 0.066 0.055 0.064 -0.13 -0.33 -0.11 -0.26 0.069 0.395 0.44 0.236 0.352 0.064 0.673 0.232 0.233 0.113 0.083 0.401 -0.06 0.58 0.171 9E-04 0.222 0.488 0.472 0.442 0.169 0.248 0.672 1.015 0.148 0.556 0.162 0.106

38 NIPAL2 8q22.2 0.041 -0.14 -0 -0.03 0.036 0.102 -0.01 -0.24 0.124 0.029 -0.39 -0.45 -0.31 -0.18 -0.17 -0.14 0.104 0.4 0.026 -0.02 0.114 0.589 0.25 0.441 0.379 0.475 0.566 0.423 0.241 0.241 -0.11 0.369 0.372 0.794 0.687 0.267 0.164 0.172 0.767 -0.21 0.242 0.281 0.176

39 GRHL2 8q22.3 -0.05 -0.1 0.135 -0.15 0.096 -0.06 -0.15 0.293 -0.1 -0.22 -0.24 -0.25 -0.63 0.183 0.032 0.031 0.176 0.17 0.22 0.204 0.16 0.568 0.541 0.522 0.729 0.374 0.229 0.299 0.102 0.546 0.063 0.355 0.501 0.635 0.418 0.077 0.233 0.562 0.625 0.029 0.406 0.219 0.26

40 BAI1 8q24.3 U -0.05 -0.11 -0.11 -0.25 0.016 -0.44 0.287 0.032 0.044 0.062 -0.74 -0.56 -0.55 -0.47 -0.27 -0.24 0.601 0.346 0.619 0.215 0.031 0.376 0.622 0.458 0.456 0.627 0.26 0.486 0.31 0.517 0.444 0.726 0.565 1.349 0.299 0.41 0.402 0.335 1.203 0.125 -0.08 -0.85 -0.06

41 RPL21 13q12.2 0.67 0.034 -0.08 0.348 0.439 -0.17 0.216 -0.13 -0.35 0.634 -0.34 -0.81 -0.72 -0.7 -0.47 -0.07 0.834 0.88 0.129 0.186 -0.71 0.789 0.487 0.28 0.077 0.125 1.631 0.231 -0.01 -0.56 0.321 0.024 0.167 0.034 0.135 0.251 0.141 0.452 0.624 -0.71 0.866 0.082 -0.09

42 LDHA 11p15.1 0.219 -0.19 -0.15 0.468 0.513 0.246 0.236 0.486 0.352 0.731 -0.53 -0.49 -0.4 -0.43 -0.37 0.3 -0.73 -0.34 0.416 0.687 0.734 0.421 0.68 -0.07 0.152 0.461 0.315 0.168 0.969 -0.22 -0.35 0.082 0.302 0.312 -0.02 0.35 0.69 0.576 0.301 -0.17 0.894 -0.11 0.316

43 CA1 8q21.2 -0.08 -0.03 0.169 -0.11 0.229 0.247 0.289 -0.04 0.517 0.494 -0.16 -0.35 -0.57 -0.33 -0.4 0.295 0.721 0.398 0.011 0.188 0.418 0.799 0.989 0.616 0.165 0.952 -0.47 0.333 0.546 0.262 -0.1 0.099 0.382 -0.16 0.251 -0.26 0.169 0.125 0.631 -0.33 0.591 0.143 -0.03

44 F13A1 6p24.2-p23 -0 0.062 -0.27 -0.09 -0.37 0.136 -0.59 -0.25 -0.27 -0.29 -0.01 -0.28 -0.44 -0.89 -0.38 0.521 0.245 0.109 -0.08 0.015 0.393 0.513 0.832 0.579 -0.05 0.264 1.522 0.238 1.316 0.388 0.067 -0.15 0.571 0.077 0.449 0.042 0.282 0.326 0.872 -0.26 -0.34 -0.07 0.206

45 JPH1 8q21 -0.19 -0.26 -0.24 -0.05 -0.38 -0.26 -0.15 -0.29 -0.04 -0.05 -0.24 -0.3 -0.35 -0.31 0.374 -0.15 0.338 0.105 0.686 0.321 -0.14 0.659 0.714 0.489 -0.04 0.616 0.944 -0.1 0.263 0.091 -0.18 0.17 0.609 0.184 0.385 0.07 0.056 0.202 1.149 0.094 -0.37 0.068 -0.08

46 UBE2W 8q21.11 -0.11 -0.22 -0.19 -0.43 0.169 0.058 -0.49 -0.85 0.467 0.016 0.075 -0.57 -0.6 -0.43 -0.5 -0.26 0.126 0.059 -0.18 0.126 -0.09 0.404 0.313 1.08 -0.07 0.354 1.32 -0.62 0.558 -0.31 0.108 0.403 0.674 0.122 0.237 -0.01 -0.23 -0.1 0.785 0.079 0.429 -0.1 0.288

47 SLC27A3 1q21.1 0.265 -0.11 -0.06 -0.08 -0.15 -0.09 -0.17 -0.14 0.032 -0.41 0.129 -0.52 -0.39 -0.63 -0.48 -0.11 0.433 -0.79 0.188 -0.12 0.31 0.235 0.831 0.075 -0.09 0.261 0.355 0.016 0.289 -0.71 0.997 0.123 0.293 0.046 0.948 0.109 0.146 0.271 1.788 -0.1 -0.16 -0.95 -0.05

48 GDF5 20q11.2 -0.21 -0.02 -0.07 0.088 -0.06 -0.09 0.144 0.323 -0.08 0.088 0.124 -0.5 -0.3 -0.47 -0.55 -0.21 0.163 0.443 0.224 0.281 0.24 0.575 0.816 0.283 1.428 -0.02 0.408 0.419 -0.14 0.183 -0.31 -0.19 0.133 -0.15 0.592 -0.62 1.253 1.048 0.443 0.22 0.654 -0.28 0.188

49 CDC40 6q22.1 -0.05 -0.04 -0.08 0.369 -0.02 -0.23 -0.28 -0.5 0.325 -0.27 -0.17 -0.48 -0.47 -0.57 -0.65 -0.18 0.065 -0.14 0.143 0.256 0.042 0.111 0.057 0.867 1.13 -0.58 0.033 0.003 -0.13 -0.13 -0.39 -0.21 -0.04 -0.04 -0.15 -0.55 -0.12 0.957 0.097 -0.28 0.618 0.543 0.302

50 CNN1 19p13.2-p13.1 I 0.026 0.005 -0.11 -0.04 -0.15 -0.08 -0.01 0.109 0.027 -0.38 0.101 -0.45 -0.4 -0.39 -0.39 -0.58 0.028 -0.73 -0.5 0.35 -0.11 0.165 0.149 0.529 0.527 -1.12 -0.34 -0.12 -0 0.478 0.12 0.256 0.114 0.031 0.117 -0.53 0.036 -0.57 -0.19 -0 -0.15 -0.32 -0.05

51 PTGER1 19p13.1 I 0.29 0.304 0.045 0.369 0.148 0.129 -0.12 0.438 -0.07 0.043 -0.2 -0.51 -0.37 -0.44 -0.42 0.128 -0.14 -0.2 -0 0.111 0.448 0.473 0.398 1.094 0.229 -0.84 -0.28 -0.43 -0.39 -0.06 -0.32 0.175 -0.41 -0.44 -0.67 -0.65 -0.01 0.444 0.326 0.095 0.181 -0.58 -0.33

Unstable
No

Gene
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Location

Stable Intermediate
Association

of
chromosomal
CNAs with
gene CNAs


